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Résumé

Cette présentation a pour but de décrire les différentes approches
algorithmiques utilisées pour la recherche de mots dans les textes et
dans les séquences biologiques. Nous présentons les algorithmes dans
leur contexte historique afin de comprendre pourquoi ils ont été déve-
loppés, et pourquoi et comment certains d’entre eux ont été (ou doivent
étre) optimisés. Les principaux algorithmes (pas exhaustif) présentés
dans ce cadre général sont : McCreight (1976), Knuth-Morris-Pratt
(1977), Smith-Waterman (1981), Landau-Vishkin (1989), BLAST (Alt-
shul et al, 1990), Myers (1999), Amihood et al.(2000), Crochemore et
al. (2002).
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